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Resumo: A Regido Sul do pais dispde da maior reserva de carvdo mineral, com
aproximadamente 28,8 bilh6es de toneladas. Tanto as atividades de extracdo como de
beneficiamento do carvdo acabam gerando um grande volume de rejeitos, sendo que na maioria
dos casos esses rejeitos sdo manuseados/descartados de maneira incorreta, gerando danos ao
ambiente. Muitas vezes esses rejeitos, formam drenagens acidas e em tal ambiente, acabam
sendo cristalizados diversos minerais (evaporitos). Em estudos anteriores esses evaporitos
foram caracterizados e analise toxicoldgica foi feita, sendo observado aumento de dano ao DNA
em células expostas a estes minerais. Assim, o objetivo deste estudo foi realizar a predigcao dos
compostos dos evaporitos com a biologia de sistemas com intuito de compreender como esse
material pode causar lesdo no material genético. Para obtencéo de dados e formacao das redes,
diferentes ferramentas de mineracgé&o foram utilizadas como o STRING 10.0 e o STITCH 5.0, que
fazem a ligacdo entre proteina-proteina e compostos quimicos-proteinas, respectivamente. O
desenho das redes binérias foram realizados pelo programa Cytoscape versao 3.4.0. A analise
de agrupamento de ontologia génica foi realizada nas redes de interacdo pelo programa
Molecular Complex Detection (MCODE), o Biological Network Gene Ontology (BiNGO) foi
utilizado para a avaliacdo dos grupos de proteinas e o CentiScaPe para as andlises de
centralidade. Até o momento, uma rede contendo 173 nés e 3959 conectores foi prospectada.
Destes nds, apenas o mineral hematita apresentou notagéo no programa STITCH sendo possivel
conecta-la com 172 proteinas presentes no Homo sapiens. A analise de clusterizagdo indicou 4
modulos e a da ontologia génica indicou uma associacdo entre proteinas relacionadas ao
processo do complexo promotor da anafase mediada pela ubiquitina e dependente do
proteossomo, mecanismo esse importante para uma segregacgao correta do material genético. A
divisdo dos cromossomos durante a divisdo celular precisa ocorrer de forma exata para que
danos cromossémicos ndo sejam incorporados nas células descendentes.
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