P X1l SEMANA CIENTIFICA UNILASALLE — SEFIC 2016
SEFICZO | b Canoas, RS — 17 a 21 de outubro de 2016
UNILASALLE

EQUIDADE SOCIAL E

ENTENDIMENTO GLOBAL
17 A 20 DE OUTUBRO DE 2016

PAINEL DE INICIACAO CIENTIFICA

APLICACAO DE FERRAMENTAS DE BIOLOGIA DE SISTEMAS NO ESTUDO
DE ESPECIES EXOTICAS INVASORA

Rafael Souza de Godoi, Fernanda Rabaioli da Silva, Mauricio Pereira Almerdo (orientador)
Centro Universitario La Salle

Area Temética: Ciéncias bioldgicas

Resumo: Com a expansdo das técnicas de larga escala (protebmica, transcriptémica, genémica,
etc), a demanda para a constru¢do de ferramentas de andlise cresceu e consequentemente o
campo da bioinformatica ganhou destaque nos ultimos anos. Dentre os diferentes segmentos da
bioinformética, a Biologia de Sistemas tem permitido analisar a interacdo entre diferentes
proteinas em uma determinada condicao biolégica. Desta forma, estas ferramentas podem auxiliar
na compreensdo dos mecanismos moleculares envolvidos na biologia de espécies exoticas
invasoras. As espécies exoticas invasoras estdo entre 0s principais impactos causados a
biodiversidade local. Além disso, causam importantes impactos sociais e econdmicos. Assim, para
a obtencdo de dados relacionados as andlises protedmicas das espécies invasoras diferentes
bancos de dados serdo analisados como Gene Expression Omnibus (GEO) e STRING 10.0. O
programa STRING 10.0. serd utilizado tanto para mineracao de dados, quanto a formagé&o da rede
primaria de interacdo entre as proteinas. O desenho de redes binarias de interacédo
proteinaproteina sera realizada pelo programa Cytoscape versao 3.4.0 A rede binaria obtida desta
primeira busca sera analisada com o programa Molecular Complex Detection (MCODE). A analise
de agrupamento de ontologia génica seré realizada para todas as proteinas descritas nas redes de
interacdo geradas. Para isto, a Ultima versdo do programa Biological Network Gene Ontology
(BINGO) serd usada para a avaliagdo dos principais grupos de proteinas. A andlise de
enriquecimento funcional de cada proteina sera realizada através do programa CentiScaPe. Deste
modo, a andlise da rede de interacdo proteica (interatdmica), gerada a partir de informacdes sobre
uma determinada condi¢cdo biolégica da espécie exoética invasora, permitira investigar vias
moleculares e bioprocessos relacionados a biologia da espécie. Como também a investigacdes
de rotas moleculares podem auxiliar no entendimento sobre a biologia de invasdo de tais
espécies.
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